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Table S1. Primers used in this study

Oligonucleotide Sequence (5′ -> 3′)

Primer 1 AAGGTTCATATGTCTGGAATATCCCTGGACAACAG

Primer 2 GTGGTGCTCGAGGTGATAAAAATAGAG

Primer 3 GTGGCCCGCTGGGTGTGCGTGGTGTTGATGATGACATGGCGTGTC

Primer 4 CACCACGCACACCCAGCGGGCCACAGTCCAGTTCTGTACCAC

Primer 5 ACAGGCCCTCTGGGTGTGCGTAGTGGTGTTGATGATGACATGGCGTG

Primer 6 ACTACGCACACCCAGAGGGCCTGTCTCAATGCCACAGTCCAGTTC

Primer 7 ACAGGTAGCGGCCCTCTGGGTGTGCGTGGCAGTGGTGTTGATGATGAC

Primer 8 ACTGCCACGCACACCCAGAGGGCCGCTACCTGTCTCAATGCCACAGTC

Primer 9 ACAGGCGGTAGCGGCCCTCTGGGTGTGCGTGGCGGTAGTGGTGTTGATG

Primer 10 ACTACCGCCACGCACACCCAGAGGGCCGCTACCGCCTGTCTCAATGCCACA
GTC

Primer 11 ACAGGTGGCGGTAGCGGCCCTCTGGGTGTGCGTGGTGGCGGTAGTGGTG
TTGATG

Primer 12 ACTACCGCCACCACGCACACCCAGAGGGCCGCTACCGCCACCTGTCTCAAT
GCCACAGTC



Fig. S1. (A) Structure of procaspase-3. The processing sequences in red (P4-P1’ with a 
down arrow to denote the scissile bond) are shown in the context of caspase-3 domain 
structure. (B) Structure of dimeric caspase-3 (PDB: 1I3O). The processed site between 
the large and small subunits is shown in red (D175 and S176).


