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Comparisons of 1H NMR spectra 

 
Figure S1. Comparison of 1H NMR spectra of Z‐Tamoxifen and Z‐26 compounds. 
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NOE Experiments 
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Figure S2.  Correlations in compound Z‐26. 
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Figure S3.  Correlations in compound E‐26. 
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Figures for cell viability of compounds 

 

 

 

Figure S4. Cell viability of MCF‐7, MDA‐MB‐231, and MCF10A cells after treatment at different 
concentrations  of  TMX.  The  bar  graph  represents  the mean ± S.E.M.  of  four  independent 
experiments. The significance between groups was tested using the Student t‐test. * p < 0.05; 
** p < 0.01; *** p < 0.001. 
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Figure  S5A‐D. Cell  viability of MCF‐7, MDA‐MB‐231,  and MCF10A  cells  after  treatment  at 
different concentrations of TMX indole‐derivatives E‐26, Z‐26, E‐33, and Z‐33. The bar graph 
represents  the mean ± S.E.M. of  four  independent  experiments.  The  significance between 
groups was tested using the Student t‐test. * p < 0.05; ** p < 0.01; *** p < 0.001. 
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Figure  S6A‐G. Cell  viability of MCF‐7, MDA‐MB‐231,  and MCF10A  cells  after  treatment  at 
different  concentrations  of  BIM  Z,Z‐isomers  35a‐g.  The  bar  graph  represents  the 
mean ± S.E.M. of four independent experiments. The significance between groups was tested 
using the Student t‐test. * p < 0.05; ** p < 0.01; *** p < 0.001. 
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Figure  S7A‐G. Cell  viability of MCF‐7, MDA‐MB‐231,  and MCF10A  cells  after  treatment  at 
different  concentrations  of  BIM  E,E‐isomers  35a‐g.  The  bar  graph  represents  the 
mean ± S.E.M. of four independent experiments. The significance between groups was tested 
using the Student t‐test. * p < 0.05; ** p < 0.01; *** p < 0.001. 

 

 

 

Figure S8. Cell viability of MCF‐7, MDA‐MB‐231, and MCF10A cells after treatment with IC50 
concentrations  of  4‐OHT  and  TMX‐relative  compounds.  The  bar  graph  represents  the 
mean ± S.E.M. of  three  independent experiments. Significance between groups was  tested 
using Student t‐test. * p < 0.05; ** p < 0.01; *** p < 0.001. 
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Figure S9. Relative expression  levels of GREB1 and PS2 genes  in MCF‐7 cells. The  levels of 
GREB1 and PS2 were normalized to GAPDH. The mean ± SEM is shown in Figure 6. *p < 0.05, 
**p < 0.01, ***p < 0.001; t‐test. 
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1H NMR (400 MHz) and 13C NMR (100 MHz) spectra of compounds 

 

 

0.
82

0.
84

0.
86

1.
32

1.
34

1.
36

1.
39

2.
19

2.
39

2.
41

2.
43

2.
45

2.
53

2.
54

2.
56

3.
80

3.
81

3.
83

3.
99

4.
00

4.
02

4.
04

6.
30

6.
31

6.
42

6.
44

6.
70

6.
72

6.
83

6.
85

6.
97

6.
97

7.
01

7.
03

7.
15

7.
17

7.
19

7.
24

7.
25

7.
26

7.
28

7.
38

13
.9

1
15

.4
9

29
.6

8

40
.9

3

45
.9

0

58
.3

2

65
.6

4

10
1.

10

10
8.

66

11
3.

41

12
1.

43
12

4.
45

12
6.

31
12

6.
78

12
8.

12
12

8.
44

12
9.

68
13

1.
99

13
3.

30
13

4.
58

13
6.

24
13

7.
20

14
2.

30
14

4.
61

15
6.

47



 

S10 

 

 

 

0.
85

0.
86

0.
88

1.
33

1.
35

1.
37

2.
28

2.
44

2.
46

2.
48

2.
50

2.
66

2.
68

2.
69

3.
97

3.
99

4.
00

4.
01

4.
03

4.
05

6.
28

6.
29

6.
81

6.
83

6.
86

6.
87

6.
96

6.
96

6.
99

7.
09

7.
11

7.
35

13
.9

3
15

.4
5

29
.6

8

40
.9

0

45
.9

7

58
.4

2

65
.9

2

10
1.

07

10
8.

56

11
4.

15
12

1.
56

12
4.

36
12

5.
28

12
6.

79
12

7.
31

12
8.

38
13

0.
74

13
1.

01
13

3.
26

13
4.

59
13

7.
02

13
7.

37
14

2.
97

14
4.

02

15
7.

46



 

S11 

 

 

 

0.
91

0.
92

0.
94

1.
23

1.
25

1.
26

2.
28

2.
40

2.
42

2.
44

2.
46

2.
63

2.
65

2.
66

3.
40

3.
69

3.
71

3.
72

3.
74

3.
92

3.
93

3.
95

6.
57

6.
59

6.
62

6.
64

6.
77

6.
79

7.
00

7.
02

7.
21

7.
23

7.
23

7.
25

7.
26

7.
27

7.
31

7.
33

7.
35

12
.9

6
13

.9
1

29
.1

9

34
.9

2
36

.1
5

46
.1

0

58
.5

1

66
.0

1

10
7.

84

11
3.

75

12
4.

45
12

6.
02

12
6.

72
12

8.
32

12
9.

50
12

9.
61

13
2.

01
13

5.
89

13
6.

61
13

8.
46

14
1.

02
14

2.
63

14
4.

09

15
6.

98

17
4.

98



 

S12 

 

 

 

0.
93

0.
94

0.
96

1.
21

1.
22

1.
24

2.
34

2.
46

2.
47

2.
49

2.
51

2.
73

2.
74

2.
76

3.
37

3.
67

3.
68

3.
70

3.
72

4.
06

4.
08

4.
09

6.
59

6.
61

6.
87

6.
89

6.
97

6.
99

7.
01

7.
03

7.
12

7.
14

12
.8

8
13

.9
2

29
.1

7

34
.9

0
36

.1
0

46
.1

5

58
.5

2

66
.1

3

10
7.

74

11
4.

36

12
4.

37
12

5.
84

12
6.

06
12

7.
62

12
9.

49
13

0.
71

13
1.

00
13

6.
36

13
6.

60
13

8.
62

14
1.

53
14

2.
62

14
3.

71

15
7.

82

17
5.

01



 

S13 

 

 

 



 

S14 
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f1 (ppm)
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HRMS spectra of compounds 

HRMS spectrum of E‐26 

 

 

 

HRMS spectrum of Z‐26 

 

 

 

HRMS spectrum of E‐33 
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HRMS spectrum of Z‐33 

 

 

 

HRMS spectrum of Z,Z‐35a 

 

 

 

HRMS spectrum of Z,Z‐35b 

 

 

 



 

S29 

HRMS spectrum of Z,Z‐35c 

 

 

 

HRMS spectrum of Z,Z‐35d 

 

 

 

HRMS spectrum of Z,Z‐35e 
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HRMS spectrum of Z,Z‐35f 

 

 

 

HRMS spectrum of Z,Z‐35g 

 

 

 

HRMS spectrum of E,E‐35a 
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HRMS spectrum of E,E‐35b 

 

 

 

HRMS spectrum of E,E‐35c 

 

 

 

HRMS spectrum of E,E‐35d 
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HRMS spectrum of E,E‐35e 

 

 

 

HRMS spectrum of E,E‐35f 

 

 

 

HRMS spectrum of E,E‐35g 
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HPLC trace for final compounds 

Compound Z‐26 

 

Compound E‐26 
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Compound Z‐33 

 

 

Compound E‐33 
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Compound Z,Z‐35a 

 

 

Compound Z,Z‐35b 
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Compound Z,Z‐35c 

 

 

Compound Z,Z‐35d 
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Compound Z,Z‐35e 

 

 

Compound Z,Z‐35f 
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Compound Z,Z‐35g 

 

 

Compound E,E‐35a 
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Compound E,E‐35b 

 

Compound E,E‐35c 
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Compound E,E‐35d 

 

 

Compound E,E‐35e 

 



 

S41 

Compound E,E‐35f 

 

 

Compound E,E‐35g 

 


