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Supplementary Table 1. The primer sequences for gPCR

Forward(5'-3")

Reverse(5'-3")

Nrlh4 GCTTGATGTGCTACAAAAGCTG
Cyp7al  AAACTCCCTGTCATACCACAAAG
Ters TGCTTCTTCCTAAGCCTACTACT
Cyp27al CCAGGCACAGGAGAGTACG
Abcbl1 AGGTTGTGGGTAATCACTGGG
OSTB AGATGCGGCTCCTTGGAATTA
IL-1P GCAACTGTTCCTGAACTCAACT
shp TGGGTCCCAAGGAGTATGC
Tnfo CCCTCACACTCAGATCATCTTCT
116 TAGTCCTTCCTACCCCAATTTCC
KIf4 GGCGAGTCTGACATGGCTG
Inos CAGGGAGAACAGTACATGAACAC
Argl CTCCAAGCCAAAGTCCTTAGAG
Mrel CTCTGTTCAGCTATTGGACGC
Actin GGCTGTATTCCCCTCCATCG

CGTGGTGATGGTTGAATGTCC
TTTCCATCACTTGGGTCTATGC
CTGATGGTTCCGGCTCCATAG
GGGCAAGTGCAGCACATAG
TCAAACCATCCGATTTCCATTCT
TGGCTGCTTCTTTCGATTTCTG
ATCTTTTGGGGTCCGTCAACT
GCTCCAAGACTTCACACAGTG
GCTACGACGTGGGCTACAG
TTGGTCCTTAGCCACTCCTTC
GCTGGACGCAGTGTCTTCTC
TTGGATACACTGCTACAGGGA
AGGAGCTGTCATTAGGGACATC
CGGAATTTCTGGGATTCAGCTTC
CCAGTTGGTAACAATGCCATGT

Supplementary Table 2. The information of regents and assay kits

Regents and assay kits SOURCE IDENTIFIER
Lipopolysaccharides from Escherichia coli ) .

Sigma-Aldrich Cat#1.2630
0111:B4
Taurodeoxycholic acid MedChemExpress CAS No. : 516-50-7
Oligomycin MCE CAS No. : 1404-19-9
Commercial Assays kit
IL-1p ELISA Kit nanjingjiancheng H002-1-2
TNF-aELISA Kit nanjingjiancheng H052-1-2
IL-6 ELISA Kit nanjingjiancheng H007-1-2
FreeZol Reagent Vazyme R711-01

Taq Pro Universal SYBR qPCR Master Mix  Vazyme

Q712-02



http://www.njjcbio.com/products.asp?id=3395

Supplementary Table 3. The GSEA KEGG Enrichment of differentially expressed mRNAs in the
liver of CON and LPS group
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Cxcl2;Cxcl3;Cxcll;Ptgs2;Sele;116;Ccl2
;Cxcl10; Tnfaip3;Cxcl5;Lif;Socs3; Tnf;1
11b;Junb;Ccl5;Gm5431;Edn1;Fos;MIKI;
Icam1;Mmp3;1fi47;Trafl;Bcl3;Ccl12;J
un;Map3k8;Creb311;Irf1;Birc3;Creb5;F
as;Nod2;Nfkbia;Map3k14;Csf2;Ccl20;
Mmp9;Akt3;Csfl; Tnfrsf1b;Casp7;Birc
2;Cebpb;Nfkb1;Rela;Vcam1;Lta;Map2
k1;Tnfrsfla;I115;Creb312;1118r1;Creb31
4;Atf4;Ripkl

Csf3;Cxcl2;Cxcl3;Cxcl1;Ptgs2;Ccl7;1fn
2;Mmp13;116;Ccl2;Cxcl10; Tnfaip3;Cxc
15;S100a9;S100a8;Lcn2;Fosl1; Tnf;I11b
;111 7a;11171;,Ccl1 1;111 7ra;Fos;Mmp3;Cc
112;Jun;I117¢;Nfkbia;Csf2;Ikbke;Ccl20;
Mmp9;Muc5b; Tbk1;Cebpb;Nfkb1;Rela
;Usp25;Ccl17;Jund

Iftng;Mx1;Rsad2;116;Ccl2;Cxcl10;1112b;
Socs3;Prss3;Tnf;111b;Ccl5; Apafl;1133;
Tnfrsf10b;Mx2;Try5;Icam1;Try4;0as1
a;Prss2;Ccl12;0as1g;0as3;Nlrp3;Eif2a
k2;Tlr3;Nxf2;1112a;1fih 1;Irf7;Myd88;0
as2;Tnfsf10;Actgl;Pml;Fas;I11a;Nfkbia
;2210010C04Rik;Ikbke;Rigi; Akt3;Adar
;Stat1;0as1b; Tbk1;Try10;Nfkb1;Rela;J
ak2;Map2k1;Nfkbib; Tnfrsfla;Gm5771;
Nup98

116;Cxcl10;Ccl4;111b;Ccl5;Samhd ;1133

;Zbp1;Metv;MIkl;Nlrp3;Irf7;Ntkbia;Tk

bke;Rigi;Sting1;Adar;Casp7;Tbk1;Nfk
bl;Rela;Nfkbib;Polr3d;Cgas;Gsdmd
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Csf3;Cxcl2;Cxcl3;Cxcl1;111r2;1121;111r
n;Ccl3;0sm;1123r;Ccl7;1fng; Tnfrsf9;116
;Ccl2; Tnfsf15;Cxcl10;Cxcl5;1136g;1112
b;Lif;1119;Ccl4;1122;Cxcl9; Tnf;I11b;Cd
40;Tnfsf9;1127;1117a;Inhbb;Ccl5;Ccrl;
Cxcr2;1117£51133;Ccl11;1118rap; Tnfrsfl
0b;1120rb;I11r1;Cxcl17;Gdf15;Eda2r;111
7ra;1136a;Cxcl11;0smr;Lepr;Ppbp;I110;
Ccl12;Ccl19;1112a;Csf3r; Tnfrsf12a;Ac
vrlb; Tnfsf10;Cxcl15;1117¢;Fas;Ccl8;Eb
13;I11a;Ccr7;Tnfsf14;Csf2;1fnlr1;117;111
r12;Ccl20;Csf1;Xcll; Tnfrsf1b; Tnfrsf8;1
12ra;Epo;Lep;Gdf9;Csf2rb2;1110rb;Lta;
1123a;Ccl17;Mpl; Tnfrsfla;1115;1111;Ngf
;111 1ra2;1118r1; Tnfrsf21;113ra;1112rb2;11
13ral;Csf2rb;Relt;112rg;Ccl22
Cxcl2;Cxcl3;Cxcl1;116;Ccl2; Tnfaip3;G
bp5;Gbp2;Camp; Tnf;l11b;Ccl5;Gbp3;
Mefv;Casp4;Nampt;Gbp7;Irgm1;Oasla
;Ripk2;Ccl12;0as1g;Oas3;Nlrp3;Jun;B
cl211;Casr;Irf7;Myd88;Birc3;0as2;Nod
2;Nfkbia;Ifi204;Ikbke;Sting 1 ;Nlrp12;Ir
gm2;Stat1;0as1b;Birc2;Tbk1;Nfkb1;R
ela;Panx1;Nfkbib;Cybb;Gsdmd;Nod1;
Mapllc3b;Rnf31;Ripkl;Ticam];Defb4;
Nek7;Naip2;Tank;Rnasel
Cxcl2;Cxcl3;Cxcll;Ptgs2;Cd14;Tnfaip
3;Ccl4;Tnf;111b;Gadd45a;Cd40;Gadd4
5b;Gadd45g;1l1r1;Eda2r;Bcl2ala;Bcl2a
1d;Icam1;Relb;Trafl;Bcl211;Bcl2alb;C
cl19;Myd88;Birc3;Ntkb2;Nfkbia;Map3
k14;Tnfsf14;Lck;Rigi;Birc2;Lbp;Nfkb1
;Rela;Vcaml;Lta;Tnfrsfla;Bcll10;Syk;
Blnk;Ripk1;Ticaml
Ccl3;Cd14;116;Cxcl10;1112b;Ccl4;Tlr2;
Cxcl9;Tnf;111b;Cd40;Ccl5;Fos;Cxcll1;
Jun;Map3k8;Cd80;TIr3;I112a;Irf7;Myd
88;Nfkbia;lkbke;Akt3;Statl; Tlr6;Tbk1;
Lbp;Nfkb1;Rela;Map2k1
Csf3;Sele;Ifng;116;Ccl2;TIr2; Tnf;I11b; T
hbs1;Selp;Cd40;Ackrl;Icam1;1110;Ccll
2;1112a;Myd88;Gypa
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Csf3;Mx1;116;Ccl2;Cxcl10;1112b; T1r2;
Tnf;I11b;Selp;Isgl15;Mx2;Fos;Mmp3;0
asla;Ccl12;0as1g;Oas3;Nlrp3;Jun;Eif2
ak2;TIr3;1112a;1fih1;Myd88;0as2;Hbeg
f;Nfkbia;Csf2;Ikbke;Rigi;C1s2;Sting]1;
Stat3;Adar;Statl;0as1b;Tbk1;Nfkb1;R
ela;C5arl;Nfkbib;Fgg; Tnfrsfla;Cybb;F
ga;Cgas;Fgb;Fcgr3;Syk

Cxcl2;Cxcl3;Cxcl1;Cd14;116;1112b; TIr2
;Tnf;I11b; Apafl;I112a;Myd88;Nfkb2;N
fkbia;Hspa2;Itgam;Casp7;Nfkb1;Rela

Cxcl2;Cxcl3;Cxcl1;Ccl3;Cd14;Sele;116;
Ccl2;0Ir1;1112b; TIr2; Tnf;I11b;Selp;Cd4
0;Ccl5;Apafl;Tnfrsf10b;Fos;Icam1;M
mp3;Ccl12;Nlrp3;Nox1;Jun;Bcl211;111
2a;Irf7;Myd88; Tnfsf10;Fas;Nfkbia;Cal
ml3;Hspa2;lkbke;Mmp9;Stat3; Akt3;Ab
cal;TIr6;Casp7;Sod2;Tbk1;Lbp;Nfkbl;
Rela;Vcam1;Jak2;Ncfl;Tnfrsfla;Cybb;
Xbpl;Atf4;Ncf4;Ticaml;Tirap;Vavl;R
xrg;Bax;Tank;Rap1b;Ager;Cyp2j8;Ly9
6;Pik3cd;Ptk2;Map2k4;HspaS;Trp53;H
spa8;Casp8;Mapk]13;Fasl;Ddit3;Hsp90
aal;lrak4;Casp3;Eif2ak3;Camk2b;Pou?2
2
Cxcl2;Cxcl3;Cxcl1;Ccl3;Ifng;116;Ccl2;
Cxcl5;Atp6v0ad; Tlr2; Tnf;I11b;1117a;Cc
15;Cd28;Fos;Icam1;Mmp3;Ccl12;Jun;C
d80;I11a;Csf2;Ccl20;Csfl; Angptl;Teir
g1;1123a;1115;AtpovOal;Ill1
Slamf1;Mx1;116;Tnfaip3;1112b; T1r2;111
b;Cd28;Apafl;Mx2;Fos;Oasla;Oaslg;
Oas3;Jun;Eif2ak2;Bcl211;1112a;Ifih1;Irf
7;Myd88;0as2;Fas;I11a;Nfkbia;Hspa2;l
kbke;Rigi;Stat3;Akt3;Adar;Stat1;0as1b
;I12ra; Tbk1;Nfkb1;Rela;Nfkbib;Ccnel;
[12rg;Bbc3;TIr7;112;Bax;Msn;Cblb;Pik3
cd;Irf9; Trp53;Stat2;Cend1;Hspa8;Casp
8;Ifnar2;Rchy1;Fasl;Jak3;Bak1;Irak4;C
asp3;Eif2ak3
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Cxcl2;Cxcl3;Cxcl1;Ccl3;Ccl7;116;Ccl2;
Cxcl10;Cxcl5;1119;Ccl4;Cxcl9; Tnf;Ccl
5;Cerl;Cxcer2;Ccll 1;1118rap; Tnfrsf10b;
[1201rb;Cxcl1 1;Ppbp;1110;Ccl12;Ccl19;
Tnfsf10;Ccl8;Cer7;Tnfsf14;Ccl20;Csfl
;Xcll; Tnfrsflb;I12ra;1110rb;Lta;Ccl17,;
Tnfrsfla
Cxcl2;Cxcl3;Cxcll;I11r2;Nos2;Cd14;If
ng;116;1112b; TIr2;Adcy1; Tnf;111b;Serpi
nb3a;Arg2;111r1;1110;Serpinb3b;I112a;
Col4al;Csf2;Serpinb3c;Itgam;Nfkb1;R
ela;Ctsg;Muc2;Serpinb9;Lamc2;Serpin
bl10
Csf3;1121;Socs 1;0sm;11231;1fng;116;111
2b;Lif;1119;Socs3;1122;Cdknla;1127;112
Orb;Pim1;Osmr;Lepr;Cish;1110;Ptpn2;B
cl211;1112a;Csf3r;Socs2;Csf2;Ifnlr1;117;
Stat3;Myc;Akt3;Statl;112ra;Epo;Lep;Cs
f2rb2;1110rb;Jak2;1123a;MpL;1115;111 1;11
11ra2;113ra;I112rb2;1113ral;Csf2rb;112r
g;112;114ra;Mcl1;117r;Pik3cd; Crlf2;1rf9;
Stat2;Socs6;Thpo;Cendl1;Socs7;113 1ra;1
fnar2;Jak3;116st;Csf2ra
Nos2;Cd14;116;Cxcl5;1112b; Tnf;I11b;Fo
s;1110;Nlrp3;Jun;1112a;1rf1;Myd88;1rf8;
[11a;Calml3;C1s2;Itgam;Casp7;Nfkb1;
Rela;I123a;Sftpal;Nod1;Ticam];Tirap;
Ly96;Mapk13;C3;Itgb2;Irak4;C4a;Cas
p3;Serping1

Sele;Ifng;116;1112b;1do1; Tnf;I11b;Icam1
;1110;1112a;Myd88;Fas

116;Cxcl10; Tnfaip3;Tlr2; Tnf;Cdknla;G
add45a;Cd40;Gadd45b;Gadd45g;Isgl5;
Apafl;Gm8909;Icam1;Relb;H2-
Q6;0asla;Oaslg;Oas3;Jun;H2-
Q4;Tap1;Eif2ak2;Irf7;Myd88;0as2;Nf
kb2;Fas;Nfkbia;Map3k14;Ikbke;Rigi;R
bpjl;Stat3;Myc;Akt3;Stat1;0as1b;H2-
M10.5;Tbk1;Polk; Tapbp;Gm7030;Nfk
bl;Tap2;Mdm2;Rela;Nfkbie;H2-
M3;Nfkbib;Entpd3;H2-
D1;Syk;Ccnel;H2-T10;Cd44;H2-
T22;Blnk;Gm11127;Ripk1;H2-Q7;H2-
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M9;Bax;Hdac1;Pik3cd;Map2k4;1rf9; Tr
p53;H2-
T23;Stat2;Ccend1;Casp8;lfnar2;H2-
K1;Mapk13;Jak3;Bak1;Irak4;Casp3;Ps
md7
Sptal;Tnf;Gadd45a;Gadd45b;Gadd45g
;Apafl; Tnfrsf10b;Gzmb;Bcl2ala;Bcl2a
1d;Fos;Trafl;Jun;Bcl211;Bcl2alb;Birc3
;Tnfsf10;Daxx;Actgl;Fas;Nfkbia;Map3
k14;Akt3;Casp7;Birc2;Nfkb1;Rela;Csf
2rb2;Pmaip1;Map2k1;Tnfrsfla;Prfl;Ng
f;Ptpn13;Actb;I13ra;Csf2rb; Atf4;Ripk1;
Bbc3;Tuba3a;Cflar;Tuba8;Bax;Mcl1;C
asp2;Pik3cd;Parp3;Trp53;Casp8;Fasl;B
ak1;Ddit3;Casp3;Atm;Eif2ak3;Parp4;B
cl2111;Nras;Map3k5

Cxcl10;1112b; Tnf;Isg15;1112a;1fih1;Dh
x58;Irf7;Nfkbia;Ikbke;Rigi;Sting1;Ada
r;Tbk1;Nfkb1;Rela;Nfkbib;Azi2;O0tud5
;Ripk1;Tank;Ddx3x;Trim25;Map3k1;C
asp8;Mapk13

Ifng;1112b; Tnf;111b;Gad2;Cd28;Gzmb;
Gm8909;H2-Q6;H2-
Q4,Cd80;I112a;Fas;Gad1;Il1a;Ins1;H2-
M10.5;Gm7030;Lta;H2-M3;H2-
D1;Prfl;H2-T10;H2-
T22;Gm11127;H2-Q7;H2-M9;112
Ptgs2;Nos2;1fng;1112b; Tlr2; Tnf;111b;Fo
s;1110;Jun;1112a;Myd88;Marcksl1;111a;
Nfkbia;ltgam;Fcgrd;Statl;Elk1;Nfkb1;
Rela;Jak2;Ncf1;Nfkbib;Cybb;Fcgr3
Socs1;Ifng;Socs3;Fosl1;Tnf;Il11b;Junb;l
11r1;Fos;Relb;Lilra6;Nox1;Jun;FosI2;N
fkb2;I11a;Nfkbia;Map3k14;Lck;Pirb;G
ab2;Akt3;Csf1;Fcgrd;Statl;Piral 1;Itgb
3;Nfkb1;Rela;Ncfl;Map2k1;Lcp2; Tnfr
sfla;Sirpb1b;Jund;Fcgr3;Syk;Blnk;Cal
cr;Ncf4;Lilrb4a;Pik3cd;Fcgrl;Irf9;Pira
1;Spil;Stat2;Sirpb1c;Ifnar2;Mapk13
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1121;1123r;Ifng;116;1112b; T1r2;1122; Tnf;1

11b;1117a;1117f;1118rap;1110;Jun;1112a;N

od2;I11a;Stat3;Stat1;Nfkb1;Rela;I123a;1
118r1;1112rb2;112rg;112;114ra

Serpinel;Nos2;Ccl3;Ifng;116;Ccl2;1112b
;TIr2;Adcy1;Tnf;111b;Ccl5;Fos;1110;Ccl
12;Jun;I112a;Myd88;Fas;Nfkbia; Akt3;
TIr6;Nfkb1;Rela

Ifng;Mx1;Rsad2;Cxcl10;Socs3;Ifit1bl2;
Ifit1; Tnf;Cdknla;Cldn14;Apafl;Mx2;0
asla;Oaslg;Oas3;Ifit1bl1;Cldnl3;Eif2a
k2;TIr3;Irf7;0as2;Fas;Nfkbia;Ikbke;Ri1
gi;Stat3;Myc;Akt3;Statl;0as1b;Tbk1;
Nfkbl;Rela;Map2k1;Tnfrsfla;Ripk1;Ti
caml;Cldn10;Cflar;Bax;Rnasel;Pik3cd;
Ppp2cb;Ppp2r2a;Irf9; Trp53;Cldn7;Stat
2;Ccnd1;Casp8;Ifnar2;Fasl;Bak1;Casp3
;Eif2ak3;Cldn4;Ywhaz;Nras
Hspa2;Tra2a;Dhx38;Srsf3;Prpf38a;Prpf
4;Plrgl;Alyref;U2af114; Wbp11;Prpfl8;
Ddx39b;Hspa8;Prpf31;Sf3b3;Prpf19;T
hoc21;Tra2b;Fus;Snrpd1;Snrnp40;Smn
dc1;Sf3b4;Dhx8;Ddx5;SIlu7;Srsf7;Tcer
gl;Snw1;Crnkl1;Thoc2;Eif4a3;Sf3a3;P
rpf3;Magohb;Sf3b6;Pcbp1;Dhx15;Snu
13;Snrpf;Xab2;Rbm22;Magoh;Prpf38b
;Sf3a2;Sf3b1;Ddx42;Acinl;Rbm17;Puf
60;Sf3al;Hnrnpm;Srsfl;Cdc40;Alyref2
;Snrpb;Rp9;Cherp;Hnrnpal;Bud31;Srsf
10;Srsf5;Snrpc;U2surp;Cdc5l;Isy1;Lsm
4;Eftud2;Snrpb2;U2af2;Prpf40a;Hnrmp
c;Sart];Rbm8a;Rbmx;Cwc15;Syf2;Rb
m25;Ccdc12;Ppie;Snrnp27;Aqr;Snrpa;
Prpf6;Snrnp200;Lsm8;Srsf9;Lsm5;Dhx
16;Lsm6;U2afl;Hnrnpa3;Snrnp70;Ddx
23;Srsf6;Srsf4;Sf3b5
Ifng;1112b; Tnf;Cd40;Cd28;Gzmb;GmS
909;H2-Q6;1110;H2-
Q4;Cd80;I112a;Fas;H2-
M10.5;Gm7030;H2-M3;H2-
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D1;Prfl;H2-T10;H2-
T22;Gm11127;H2-Q7;H2-M9;112;H2-
T23;H2-K1;Fasl;Cd86
Ifng;116;Tnf;111b;Cd28;Gzmb;GmE909;
H2-Q6;H2-Q4;Cd80;Fas;I11a;H2-
M10.5;Gm7030;H2-M3;H2-
D1;Prfl;H2-T10;H2-
T22;Gm11127;H2-Q7;H2-M9;112;H2-
T23;H2-K1;Fasl;Cd86

Nos2;Cd14;1fng;116; Atp6v0a4;I112b;Sp
hk1;Clecde;Camp;Tlr2; Tnf;I11b;Apafl;
Cyp27b1;Ripk2;1110;1112a;Vdr;Myd88;
Nod2;I11a;Calml3;Plk3;Akt3;Itgam;Fc
gr4;Tcirgl;Statl;Tlr6;Cebpb;Lbp;Nfkb
1;Rela;1110rb;Jak2;1123a; Tnfrsfla;Atp6
v0al;Fcgr3;Bcl10;Syk

111r2;Cd14;116;Cdknla;Gadd45a;Cd40;
Gadd45b;Gadd45g;Nfkbiz;Runx1;Gzm
b;Bcl2ala;Bcl2ald;H3{3b;Mpo;Mmp3;
Jmjdlc;Trafl;Bcl211;Bcl2alb;Birc3;L
mo2;Nuprl;Pml;Nrda3;Csf2;Etv6;Zbtb
16;Mmp9;Myc;ltgam;Tfe3;Birc2;Polk;
Cebpb;Smad1;Nfkb1;Mdm2;Rela;Rel;
H3f4;Armnt2;Rxrg;H3c3;Bax;Hdacl;Ma
x;Ptk2;Fcgrl;Tafl15;H3c2;Trp53;Spil;
Centl;Kdmo6a;MIIt3;Aff1;H3c1;Cd86;
Dotll;H3c¢7;Bak1;Ddit3;Fus;Zebl;Atm
;Spl; Tmprss2

Ifng; Tlr2;Cd274;Cd28;Batf2;Batf;Fos;J

un;Myd88;Nfkbia;Hifla;Lck;Stat3; Akt

3;Stat1;Nfkb1;Rela;Jak2;Nfkbie;Map2

k1;Nfkbib;Rasgrp1;Pdcdl;Ticaml;Tira
p;Batf3
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17
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Cxcl2;Cxcl3;Cxcll;Ptgs2;116;Cdknla;C
crl;Gm&8909;Fos;Icam1;H2-
Q6;Z{p36;Angpt2;Jun;Pik3r5;H2-
Q4;Eif2ak2;Tlr3;1rf7;Fas;Nfkbia;Calml
3;Hifla;Rcanl;Csf2;Ikbke;Stat3;Myc;
Akt3;Stat];H2-
M10.5;Tbk1;Gm7030;Gnb5;Nfkb1;Rel
a;Hck;Gngl2;Jak2;H2-
M3;Map2k1;Tnfrsfla;H2-D1;Syk;H2-
T10;H2-T22;Gm11127;Map1lc3b;H2-
Q7;Ticam1;H2-
M9;Mapkapk2;Bax;Cd200r2;Fgf2;Pik3
cd;Gng4;Map2k4;1rf9; Trp53;H2-
T23;Stat2;Ccnd1;Ccr4;Casp8;Ubb;Ifna
r2;H2-
K1;Mapk13;Pik3r6;Cd86;C3;Bak]1;I16s
t
1121;1123r;Ifng;116;1122;111b;1127;111 7a;1
117f;Runx1;I11r1;Fos;Jun;Ebi3;Nfkbia;
Hifla;Lck;Stat3;Stat1;112ra;Nfkb1;Rela
;Jak2;Nfkbie;Nfkbib;1123a
Ifng; Tnfaip3;Tnf;I11b;1133; Tnfrsf10b;Z
bp1;MIkl;Nlrp3;Eif2ak2;Tlr3;Birc3;Tnf
sf10;Fas;H2ac7;I11a;Stat3;Stat1;Birc2;
Chmp4b;Jak2;Pla2g4c; Tnfrsfla;Cybb;
Rnf31;Ripkl;Ticam1;H2ac15;H2ac11;
Cflar;Bax;Pla2g4f;1rf9;Stat2;Pla2gde;C
asp8;Ifnar2;Fasl;Jak3;Hsp90aal;Ripk3;
Camk2b
Serpinel;Nos2;Ifng;116;Timp1;Cdknla;
Pfkfb3;Edn1;Angpt2;Hk2;Hifla;Stat3;
Akt3;Angptl;Ins1;Epo;Nfkb1;Rela;Ma
p2k1;Cybb;Hmox1;Hk3;Hk1;Ldha;Pfk
p

Serpinel;Sele;116;Ccl2; Tnf;ll11b;Egrl;E

dnl;Piml1;Icam1;Ccl12;Nox1;Jun;Il1a;

Col4al;Thbd;Stat3;Akt3;Stat]l;Nfkb1;R
ela;Prkce;Vcaml;Jak2;Cybb



mmu
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4.78
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E-05

3.06
E-05
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E-07

0.00
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0.000
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0.000
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0.000
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19
77
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16
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00
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49

Serpinel;Thbs1;Cdknla;Gadd45a;Gad
d45b;Gadd45g; Apafl; Tnfrsf10b;Gtsel;
Bcl211;Fas;Sesn2;Chek1;Mdm2;Pmaip
1;Serpinb5;Cengl;Ccnel;Shisa5;Zmat3
;Bbc3;Siah1b;Bax; Trp53;Cend1;Casps;
Rchy1;Sfn;Casp3;Atm
Socs1;Nos2;Ifng;1112b; Tlr2; Tnf;Cd40;1
rgm1;1110;Pik3r5;Bcl211;1112a;1gtp;My
d88;Birc3;Nfkbia;Hspa2;Stat3;Akt3;Irg
m2;Statl;Birc2;Nfkb1;Rela;I110rb;Jak2
;Nfkbib; Tnfrsfla;Alox5;Lamc2
Ptgs2;Nos2;Cdknla;Gadd45a;Gadd45b
;Gadd45g;Apafl;ltga2;Trafl;Bcl211;Bi
rc3;Nfkbia;Col4al;Myc;Akt3;Birc2;Pol
k;Nfkb1;Rela;Lamc2;Ccnel;Rxrg;Bax;
Max;Lama3;Pik3cd;Ptk2;Trp53;Col4a2
Cdknla;Egr2;Scin;H4c1;H4c16;GmS89
09;H2-Q6;Trafl;Jun;H2-
Q4;Eif2ak2;Creb311;Irf7;H2bc3;Creb5;
Nfkb2;H2bc7;Nfkbia;Rbpjl;Stat3;Chek
1;H2-
M10.5;Rbl1;Gm7030;Nfkb1;Mdm2;Re
la;Rel;Pmaip1;H2-M3;H4c4;H2-
D1;Syk;Ccnel;Creb312;H2-
T10;Srf;H2-
T22;Gm11127;Creb314;Sp100;Atf4;H2
-Q7;Pkm;Hdac9;H2bc12;H2-
MO9;Mapkapk2;Bax;Hdac1;Tbpll;Ddx3
x;Pik3cd;Gtf2b;Irf9;Ranbp1; Trp53;H2-
T23;Ccndl1;Ccr4;Casp8;H2-
K1;Jak3;C3;Bak1;116st;Casp3;Hdac4;H
4c12;H2-
M10.6;Ywhaz;Nras;Actn1;Crebbp;Ubr
4;Creb3;Grb2;Snw1;Ep300;H2-
T24;Jak1;Traf2;H2bc11;Pxn;Lyn;Pik3r
3;Rbpj
Krt13;Camp;Selp;Krt16;Icam1;Krt42;11
10;Ptafr;Krt15;Fpr2;Defb1;C1s2;Itgam;
Fcgrd;Krt28;C5arl;Fprl;Fgg;Krt17;Fc
gr3;Krt14;Selplg;Krt18;Defb4;Cfb
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pathway
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1.859
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E-06 05
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E-07 06
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0.00 0.004
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35
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33
40

34
16
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37
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116;TIr2; Tnf;Cdknla;Egr2;Apafl;Fos;J
un; TIr3;Ifih 1;Creb311;Irf7;Myd88;Creb
5;Fas;Nfkbia;Ikbke;Rigi;Mmp9;Stat3;
Myc;Akt3;Statl;Tbk1;Elk1;Nfkb1;Rela
;Jak2;Map2k1;Ccnel;Creb312;Creb314;
Atf4;Ticam1;Tirap;Bax;Ddx3x;Pik3cd;
Map2k4;Trp53;Map3k1;Stat2;Casp8;M
apk13;Fasl;Jak3;Irak4;Prkcg;Casp3
Ptgs2;116;1112b;Clec4e; Tnf;ll11b;Egr2;C
lec4d;Relb;1110;Bcl3;Nlrp3;Jun;Il12a;1r
f1;Nfkb2;Nfkbia;Calml3;Map3k14;Plk
3;Ikbke;Akt3;Stat];Nfkb1;Mdm2;Rela;
1123a;Ccl17;Bcl10;Syk;Fcerlg;Ccl22;11
2;Mapkapk?2;Cblb;Pik3cd;Irf9;Malt1;St
at2;Casp8;Mapk13
[112;116;Fosl1;Adcy1; Tnf;Cdknla;Cd4
0;Egr2;Egrl;Mmp7;111r1;Gm8909;Fos;
Ets2;Icam1;Relb;H2-Q6;Z{p36;Jun;H2-
Q4;Bcl211;Creb311;Creb5;Nfkb2;Nfkbi
a;Map3k14;Csf2;Lck;Myc;Akt3;Chek1
;JI12ra;H2-
M10.5;Msx2;Elk1;Gm7030;Nfkb1;Rel
a;Lta;H2-
M3;Map2k1;Tnfrsfla;I115;H2-
D1;Ccnel;Creb312;Adcy8;H2-
T10;Srf;H2-
T22;Gm11127;Creb314;Atf4;H2-
Q7;112rg;H2-
MO9;112;Bax;Msx1;SIc2al;Tbpll;Pik3cd
;Map2k4;Ranbp1;Trp53;Map3k1;H2-
T23;Tspo;Spil;Cend1;H2-
K1;Pttgl;Jak3;Itgb2
Cxcl2;Cxcl3;Cxcl1;Cd14;116;1112b; Tnf;
[11b;1117a;1117ra;1112a;Myd88;Fas; Ntk
bia;Map3k14;lkbke;Tra2a;Akt3;Tbk1;
Lbp;Nfkb1;Rela;C5arl;Prkag3;Tnfrsfl
a;Ripk1;Ticaml;Tirap;Ly96;Map2k4;L
pinl;Ccendl1;Casp8;Prkabl;Mapk13;Fas
1;C3;Tra2b;Irak4;C4a;Casp3
Cd40;Cd28;Gzmb;Tpo;Gm8909;H2-
Q6;1110;H2-Q4;Cd80;Tg;Fas;H2-
M10.5;Gm7030;H2-M3;H2-
D1;Prfl;H2-T10;H2-
T22;Gm11127;H2-Q7;H2-M9;112;H2-
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T23;H2-K1;Fasl;Cd86;Ctla4;H2-M10.6
Ptgs2;Ccl3;116;Ccl2;Ccl4;Adcy1; Tnf;1l
1b;Cdknla;Ccl5;Cerl;Cxcr2;111r1;Gm8
909;H2-Q6;Ccl12;H2-
Q4;Tap1;Creb311;Creb5;Fas;Nfkbia;Ca
Iml3;Sting1;Stat3;Myc;Akt3;H2-
M10.5;Tbk1;Elk1;Tapbp;Gnal3;Gm70
30;Itgb3;Gnb5;Nfkb1;Tap2;Mdm?2;Rel
a;Ptger4;1110rb;Gng12;H2-
M3;Map2k1;Tnfrsfla;Cgas;H2-
D1;Creb312;Adcy8;H2-T10;H2-
T22;Gm11127;Creb314;Atf4;Ripk1;H2
-Q7
Camp;Tlr2;Selp;H4c1;H4c16;Casp4;H
313b;Mpo;H2bc3;Actgl;H2ac7;H2bc7;
Fpr2;Padi4; Akt3;Itgam;Fcgr4;Itgb3;Nf
kb1;Rela;Ctsg;Ncfl;C5arl;Fprl;Map2k
1;Fgg;Cybb;Fga;H4c4;Gsdmd;Fgb;Fcg
13;Syk;H3f4;Selplg; Actb;Ncf4;Hdac9;
H2bc12;H2ac15;H2ac11;Tlr7;ClcnS5;Ra
c2;H3c3;Hdacl;Ager;Pik3cd;Hatl;Fcgr
1;H3c2;Mapk13;H3c1;C3;H3c7;Itgb2;
Prkcg
Cxcl2;Cxcl3;Cxcl1;Ccl3;Ccl7;Ccl2;Cx
cl10;Cxcl5;Ccl4;Cxcl9;Adey1;Ccel5;Ce
r1;Cxcr2;Ccl11;Cxcl11;Ppbp;Ccl12;Pik
3r5;Ccl19;Itk;Grk1;Cxcl15;Ccl8;Nfkbi
a;Ccr7;Ccl20;Stat3; Akt3;Xcll;Statl;Fg
r;Gnb5;Nfkb1;Rela;Hck;Gng12;Jak2;N
cfl;Map2k1;Nfkbib;Ccl17

[11r2;Sele;Ifng;Ccl2; Tnf;I11b;111r1;Edn

1;Fos;Icam1;Ccl12;Nox1;Jun;Nppc;Act

g1;Gstp2;I11a;Calml3;Thbd;Mmp9; Akt

3;Duspl;Itgb3;Nfkb1;Rela;Vcam1;Ncf

1;Tnfrsfla;Hmox1;Sdc4;Actb;Rac2;Cd

h5;Pik3cd;Ptk2;Map2k4;KI1f2; Trp53;Su
mo1;Bmpr2

Cd14;Runx1;Bcl2ala;Pim1;Bcl2ald;M
po;Bcl2alb;Pml;Csf2;Zbtb16;Stat3;My
c;Akt3;Itgam;Nfkb1;Rela;Map2k1
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Ifng; Tnf;Cd28;Fos;1110;Jun;Map3k8;It
k;Nfkbia;Map3k14;Csf2;Lck; Akt3;Ntk
bl;Rela;Nfkbie;Nck1;Map2k1;Nfkbib;
Lcp2;Rasgrpl;Bcl10;Pdcdl;Vavl;112;C
blb;Pik3cd;Malt1;Pak4;Mapk13;Ctla4d;
Nras;Prkcq;Pak2
Ifng;Psmb9;Psmb10;Psmb8&;Psme2;Ps
me2b;Psma5;Psmel;Psmd7;Psmal;Ps
mfl;Psma7;Psma2;Psmb2;Psma4;Pom
p;Psmd14;Psma3;Psmb4;Adrm1;Psmd
8;Psmc6;Psmd3;Psmc4;Psma6;Psmd12
;Psmd2;Psmc5;Psme3;Sem1;Psmb6;Ps
md6;Psmd4;Psmc2;Psmc3;Psmb7;Psm
cl;Psmb5;Psmd13

Serpinel;A2m;Plaur;Procr;Cd55b;Serpi

na5;Thbd;C1s2;Itgam;Serpinb2;Bdkrb1

;C5arl;Fgg;Fga;Fgb;F2rl2;Cfb;Cpb2;V

tn;C3;Itgb2;C4a;Serping1;Plat;C2;Clu;
Kng2;C4bp

Cdknla;Gadd45a;Gadd45b;Gadd45g;R
unx1;Bcl211;Nfkbia;Gab2;Myc;Akt3;P
olk;Nfkb1;Mdm2;Rela;Map2k1;Bax;H
dacl;Pik3cd;Trp53;Cendl;Crkl;Bak1;S
hc4
Csf3;11112;Cd14;116; Tnf;111b;Itga2;111r
1;Cd55b;Csf3r;Cd33;111a;Csf2;Gp9;117
;Gypa;Itgam;Csfl;112ra;Epo;Itgb3;1111;
I111ra2;Cd44;113ra
Adcyl;Prss3;Bstl;Pla2glb;Try5;Cela3
b;Amy2a5;Ctrb1;Try4;Pnlip;Prss2;Cpa
2;Cpal;Cpbl;Ctrl;Pnliprp1;Cel;Cela2a;
Pnliprp2;2210010C04Rik;Pla2g10;Am
y2a3;Amy2a2;Try10;Gm5771;Adcy8;
Clca2;Atp2a2;Atp1b3;Rap1b;Cd38;Cp
b2
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fatty liver
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processing
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1.622  0.00
054 0532
1.618  0.00
413 0684
1.617  0.00
699 417
1.617  0.00
292 0589

0.002 37
688 78
0.003 38
229 62
0.015 34
527 31
0.002 36
925 16

Socs1;Ptgs2; Trp63;Thbs1;Cdknla;lgf2
bp1;Pim1;Irs2;Slc7al;Ddit4;Ezr;Efnal;
Efna3;Tnn;Rassf1;Mmp9;Stat3;Myc;T
nr;Itgb3;Nfkb1;Mdm2;Prkce;Serpinb5;
St14;Cyplbl;Map2k1;Cengl;Timp3;H
mox1;Tnc;Cenel;Gls;Marcks;Cd44;Cy
p24al;Hdacl;Mcl1;Abcblb;Abccl;Spr
y2;Pik3cd;Fscnl;Trp53;Pak4;Cendl;B
mpr2;Crkl;Bak1;Zeb1;Prkcg;Casp3;At
m;Shc4;Hdac4;Trim71;Bcl2111;Nras

116;Socs3;Tnf;Il11b;Fos;Lepr;Irs2;Jun;F
as;I11a;Akt3;Ins1;Casp7;Lep;Nfkb1;Re
la;Prkag3;Tnfrsfla;Xbp1;Atf4;Bax;Pik
3cd;MlIxip;Casp8;Prkabl;Mapk13;Fasl;
Ddit3;Casp3;Eif2ak3;Insr;Bcl2111;116ra
;Map3k5
Ifng; Tnf;Gm8909;H2-Q6;H2-
Q4;Tap1;Hspa2;H2-
M10.5;Tapbp;Gm7030;Tap2;H2-
M3;H2-D1;H2-T10;H2-
T22;Gm11127;H2-Q7;H2-
M9;Psme2;Psme2b;Hspas;H2-
T23;Hspa8;Psmel;H2-
K1;Nfya;Hsp90aal
Cd14;0Ir1;Atp6v0a4;Tlr2; Thbs1;Itga2;
Gm8909;Mpo;H2-Q6;H2-
Q4;Tap1;Tubbl;Tubb6;Actgl;ltgam;Fc
gr4;Tcirgl;TIr6;Stx18;H2-
M10.5;Gm7030;Itgb3;Tap2;H2-
M3;Ncfl;Cybb;Atp6v0al;Sftpal;H2-
D1;Fcgr3;H2-T10;H2-
T22;Gm11127;Sec61g;Actb;H2-
Q7;Ncf4;H2-
M9;Tuba3a;Tubb3;Tuba8;Sftpd;Fcgrl;
Sec22b;Stx12;H2-T23;H2-
K1;Rab5c;Rab7;Atp6vigl;C3;ltgbh2;Se
c6lal;Thbs4;Rab5a
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1.601
538

1.587
574

1.575
452

1.570
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1.569
027

1.542
789

0.00
5016

0.00
161

0.00
4297

0.00
1087

0.01
6827

0.01
3305

0.017
968

0.006
802

0.015
793

0.004
805

0.049
093

0.041
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38
48

46
37

26
59

38
82

37
78

45
61

Cd40;Cd28;Cd55b;Gm8909;Icam1;H2-
Q6;H2-Q4;Cd80;Actgl;H2-
M10.5;Gm7030;H2-M3;H2-

D1;Prfl;H2-T10;H2-
T22;Gm11127;Actb;H2-Q7;H2-
M9;Rac2;H2-T23;Ccnd1;Casp8;H2-
K1;Cd86;Itgb2;Casp3;Sgcb;Eif4g3;H2-
M10.6;Abl2

116;Ccl2; Tnf;l11b;Mefv;Fos;1110;Ccl12;

Nlrp3;Jun;Myd88; Actgl;Nfkbia;Lck;A

kt3;Tbk1;Nfkb1l;Rela;Map2k1;Lcp2;Fc

gr3;Rpsbka3;Actb;Ticam1;PipSk1b;Pip

S5kla;Rac2;Vavl;l12;Pik3cd;Wasl;Ptk2;

Map2k4;Arpclb;ltga4;Crkl;Mapk13;Ira

k4;Wipf2;Caspl;Dock1;Fnl;Traf2;Pxn;

Arf6;Pik3r3;Traf6;Skap2; Arpc3; Wasf2

;1118;Pkn2;Actr3

Prss3;Col9a3;Col20al;Slclal;Try5;Cel
a3b;Ctrb1;Try4;Prss2;S1c9a3;Cpa2;Cpa
1;S1c6a19;Cpb1;Ctrl;Col25al;Cela2a;C
ol4al;Col22a1;2210010C04Rik;Col6a4
;S1c38a2;Try10;Col9a2;Gm5771;Coll1
a2;Slc36a3;Atp1b3;Coll7al;Col7al

Serpinel;I16;Cdknla;Gadd45a;Gadd45
b;Gadd45g;Gm8909;H2-Q6;H2-
Q4;Zfp36l1;111a;Calml3;Myc;Akt3;Ch
ek1;H2-
M10.5;Rbl1;Gm7030;Nfkb1;Mdm2;Re
la;H2-M3;Map2k1;Hipk4;H2-
D1;Ccnel;H2-T10;H2-
T22;Gm11127;H2-Q7;H2-
M9;Mybl2;Mapkapk2;Z{p3612;Pik3cd;
Trp53;H2-T23;Ccend1;H2-
K1;Mapk13;Atm;Fbxw11;H2-
M10.6;Nras;Hipk3;E2f4;Lin52

Cdknla;Gadd45a;Gadd45b;Gadd45g;
Myc;Polk;Map2k1;Ccdc6;Rxrg;Bax;Tr
p53;Tpm3;Cendl1;Bak1;Tfg;Nras

Mx1;Samhd1;Mx2;Trim30d; Apobec3;
Trim12c;Bicd1;Chmp4b;EIL;Ell2;Bst2;
Aff4;Trim5;Ranbp2;Map1s;Centl1;Seri
nc3;Mllt3;Nelfe;Crebbp;Ep300;Nup15



Salmonella 1.535 0.00 0.003
infection 902 0684 229
Human
immunodefic 1.522  0.00 0.006
iency virus 1 415 1498 424
infection
Olfactory 1.512  0.00 0.028
transduction 087 8024 034
Pancreatic 1.507 0.01 0.041
cancer 606 3129 746
Systemic 1.506 0.00 0.029
lupus 79 8676 942
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3;Nelfa;Supt5;Cpsf7
Cd14;116;T1r2; Tnf;111b; Tnfrsf10b;Casp
4;Fos;MIkl;Ripk2;Nlrp3;Jun;Tubbl;Tu
bb6;Myd88;Birc3; Tnfsf10;Actgl;Arhg
ef26;Nfkbia;Rhob;Myc;Akt3;Tlr6;Casp
7;Birc2;Nfkb1;Rela;Rhoj;Dync2lil;Ma
p2k1;Tnfrsfla;Gsdmd;Kif5b;Nod1;Act
b;Plekhm1;Ripk1;BC048507;Tuba3a;T
ubb3;Tirap;Tuba8;Naip2;Bax;Pik3c2g;
Pik3c2a;Ly96;Pik3cd; Wasl;Map2k4;Sn
x18;Arpclb;Acbd3;Casp8;Cyth1;Mapk
13;Rab5c;Rab7;Bak1;Hsp90aal;lrak4;
Ripk3;Casp3;Anxa2;Rab5a;Txnl
TIr2;Tnf;Samhd1;Gm8&8909;Fos;H2-
Q6;Trim30d;Jun;H2-
Q4;Tap1;Bcl211;Myd88;Fas;Nfkbia;Ca
Iml3;Apobec3;Sting1;Akt3;Chek1;Tri
m12c¢;Tnfrsf1b;H2-
M10.5;Tbk1;Tapbp;Gm7030;Gnb5;Nfk
bl;Tap2;Rela;Gngl2;H2-
M3;Map2k1;Tnfrsfla;Cgas;H2-D1;H2-
T10;H2-T22;Gm11127;Ripk1;H2-
Q7;H2-
M9;Bst2;Rac2;Bax;Trim5;Pik3cd;Ptk2;
Gng4;H2-T23;Pak4;Casp8;Crkl;H2-
K1;Mapk13;Fasl;Bak1;Irak4;Prkcg;Cas
p3;Atm;Fbxwl1

Or2v1;0r2t26;0r2y 1£;0r104;0r201;0r
6k6;0r10j5;0r10v5;0r5m5;0r10aa3;C
alml3;0r8b53;0r4a78;0r2v2;0r2agl3;
Or9a7;0r52h7;0r13a28;Rgs2;0r10aal;
Or2h1b;0r9s14;0r8j3c;Pdel1b;Or2ylg;
Or6s1;0r55b10;0r2y17;0r10a3;0r13a
27;0r9i1b;0r8b12;0r52n4;0r52b3;0r4
a77;0r12d12;0r2r3;0r4gl6

Cdknla;Ralgds;Gadd45a;Gadd45b;Gad

d45g;Bcl211;Stat3;Akt3;Stat1;Polk;Nfk

bl;Rela;Map2k1;Pld1;Rac2;Bax;Pik3c
d;Trp53;Cend1;Bak1;Ralb

Ifng; Tnf;Cd40;Cd28;H4c1;H4c16;H3{3
b;1110;Cd80;H2bc3;H2ac7;H2bc7;C1s2
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;Fegrd; Trim21;Ctsg;H4c4;Fegr3;H314;
H2bc12;H2ac15;H2ac11;H3c3;Fcgrl;H
3c2;H3c1;Cd86;C3;H3c7;Snrpd1;C4a
Ifng;116;Ccl2;1112b;Socs3;TIr2; Tnf;1l1b
;Ccl5;Apafl;Z{p819;Gm8909;H2-
Q6;0asla;Ccl12;0as1g;0as3;H2-
Q4;Tap1;Eif2ak2;TIr3;Bcl211;Nxf2;111
2a;1fih1;Irf7;Myd88;Birc3;0as2;Zfp45
9;Daxx;Pml;Fas;Nfkbia;Tnfsf14;Ikbke;
Rigi;Sting1;Akt3;Stat1;0as1b;Birc2;H
2-
M10.5;Tbk1;Tapbp;Gm7030;Itgb3;Nfk
bl;Tap2;Rela;Lta;Jak2;H2-
M3;Zfp811;Gm10778;Tnfrsfla;Cgas;H
2-D1;Syk;Zfp949;H2-T10;H2-
T22;Gm11127;Zfp941;Sp100;Z{p473;
H2-Q7;Rsl1;Ticam1;H2-
MO9;Zp92;Bst2;Z{p9;Srsf3;Zfp382;Bax
;Rnasel;Alyref;Pik3cd;Zfp599;Zfp456;1
rf9; Trp53;Z{p641;H2-
T23;Z{p689;Stat2;Casp8;Z{p719;Zfpl;
Zfp612;1fnar2;H2-
K1;Fasl;C3;Bak1;BC024063;Irak4;Zfp
948;Zfp788;Casp3;Gm45871;Eif2ak3;
Zfpl11;Pou2f2

Ifng; Tnf; Tnfrsf10b;Gzmb;Icam1; Tnfsf
10;Fas;Csf2;Lck;Fcgrd;Map2k1;Lcp2;
Cd244a;H2-
D1;Prfl;Syk;Klra3;Fcerlg;Rac2;Vavl;
Pik3cd;Cd48;H2-T23;Ifnar2;H2-
K1;Fasl;Itgb2;Prkcg;Casp3;Shc4

111r2;Cdknla;Mmp3;Creb311;Creb5;Gs
tp2;Insrr;Nfkbia;Mmp9;Akt3;Ins1;Nfk
bl;Mdm2;Rela;Map2k1;Pdgfc;Ccnel;
Creb312;Creb314;Atf4;Pik3cd; Trp53;Cc
nd1;Hsp90aal;Zebl;Tmprss2;Nras;Cre
bbp;Plat;Creb3;Grb2;Ep300

Cdknla;Ralgds;Gadd45a;Gadd45b;Gad
d45g;Ereg;Fos;Jun;Areg;Myc;Akt3;Pol
k;Pmaip1;Map2k1;Msh2;Bbc3;Rac2;B
ax;Pik3cd;Trp53;Ccndl1;Bak1;Ralb;Cas
p3;Bcl2l11;Nras
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24
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Fgf23;Mmp13;Adcyl;Cdknla;Egrl;Pd
e4b;Mmp25;Cyp27b1;Fos;Mmp24;Cas
1;Vdr;Creb311;Creb5;Hbegf;SIc9a3r1;G
nal3;Map2k1;Jund;Creb312;Adcy8;Cre
b314;Atf4;Cyp24al;Bglap;Pld1;Rxrg

Krt13;Adcy1;Krt16;Fos;Krt42;Jun;Cre
b311;Krt15;Fkbp5;Creb5;Hbegf;Calml3
;Hspa2;Mmp9;Akt3;Krt28;Map2k1;Krt
17;Creb312;Adcy8;Krt14;Creb314;Atf4;
Krt18
Ptgs2;Mx1;Atp6v0ad; Tnf;Thbs1;Cdkn
la;Isgl15;Itga2;0asl2;0asl1;Col9a3;Mx
2;Gm8909;H2-Q6;Hes7;H2-
Q4;Eif2ak2;Tlr3;Creb311;Irf1;Creb5;Fa
s;Col4al;lkbke; Tnn;Rbpjl;Col6ad;Akt3
;Slc9a3rl;Teirgl;Statl; Tnr;H2-
M10.5;Rbl1;Tbk1;Gm7030;Itgb3;Nfkb
1;Mdm?2;Rela;Col9a2;Ptgerd;H2-
M3;Map2k1;Tnfrsfla;Atp6vOal;H2-
D1;Tnc;Lamc2;Ccnel;Creb312;H2-
T10;H2-T22;Gm11127;Creb314;H2-
Q7;Pkm;Ticam1;Wnt8a;H2-
M9;Bax;Hdac1;Tbpl1;Lama3;Pik3cd;P
tk2;Ppp2cb;Ppp2r2a;Irf9; Trp53;Col4a2
;H2-
T23;Stat2;Itgad;Ccend1;Casp8;Ifnar2;H
2-K1;Itgb8;Vtn;Fasl;Atp6vigl;Bak1
Fgf23;Cd14;Tnf;111b;Gadd45a;Gadd45
b;Gadd45g;Dusp2;Dusp8;1l1rl;Ereg;Fo
s;Map3ko6;Relb; Angpt2;Jun;Map3k8;D
uspd;Pgf;Myd88;Nfkb2;Daxx;Fas;Efna
I;111a;Hspa2;Map3k14;Efna3;Areg;My
c;Akt3;Nrdal;Csfl;Angptl;Insl;Duspl
;Rasgrfl;Elk1;Nfkb1;Rela;Rapgef2;Gn
gl2;Cacnalb;Map2k1;Pdgfc;Pla2gdc;T
nfrsfla;Rasgrp1;Ntf5;Map4k3;Dusp16;
Jund;Map4k4;Ngf;Rps6ka3;Srf;Dusp10
;AtfA;1gf2
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Gnal 1;Mylk3;Ltb4r2;Fgf9;Camk4;Cac
nale;Cacnala;Orail ;Prkaca;Mylk;Plcb
3;Itpr3;Camk1;Ptk2b;Adralb;Camkl1g;
Slc25a31;Cacnald;CalmS5;Tacr2;Fgfl8;
Adcy3;Adcy7;Fgfo;Fgfl;Erbb4;P2rx2;
Met;Pdgfd;Phka2;Pdgfrb;Gnal5;Sphk2
;Adrald;Adcy9;Slc8a3;Ntrk3;Bdkrb2;F
1t4;Tpenl;Chrm?2;Slc8al;Cacnalh;ltpk
a;Cckar;Prkcb; Vegfd; Atp2b2;Plcgl;Ad
rala;Ptger3;Agtrla;Cacnalg;Plcb2;Cys
Itr1;Fgfr3;Fgf21;Adrb3;Pdelc;Chrm1;P
tgfr;Cacnali;Cacnalf;Erbb3;P2rx6;Cal
ml4;Tbxa2r;Kdr;Adrbl

PIxnb2;Ptch1;Bmp7;Wnt5b;Rhod;Pik3r
2;Mapk3;Ephb6;Smo;Neo1;Limk1;Abl
im2;Unc5b;Sema3d;Ntngl;Dpysl5;Nfat
c2;Met;L1cam;Efnb2;Pard6b;Semadg;
Sema3b;Plxna3;Ntn3;Unc5a;Epha7;Ep
hal;Dpysl2;Efnb1;Rgs3;Ephbl;Wnt4;
Ngef;Plxnc1;Plcgl;Efna4;Srgap3;Lrrc4
¢;Cxcl12;Shh;Ephb4;Prkcz;Ephb3;Sem
a3g;Ntn4;SemaSb;Slitl;Sema6¢

Npr2;Mylk;Plcb3;Itpr3;Adralb;Mapk3;
Irs1;Gtf2ird1;Mef2c;Slc25a31;Cacnald
;Calm5;0prd1;Adcy3;Adcy7;Gatad;Nf
atc2;Iragl;Atp1b4;Pde3b;Gucyla2;Pde
Sa;Atplad;Adrald;Fxyd2;Adcy9;Slc8a
3;Pde2a;Bdkrb2;Adcy5;Kenul;Gtf2i;A
doral;Gucylbl;Slc8al;Atp2b2;Cngbl;
Gnal2;Adrala;Agtrla;Nprl;Plcb2;Adc
y6;Gucylal;Adrb3;Irs3;Cacnalf;Calml
4;Adrbl;Adra2b
Prkaca;Plcb3;Wntl 1;Itpr3;Lefl;Wnt5Sb;
Mapk3;Cdk6;Mc2r;Pde8a;Pde8b;Cacna
1d;Fzd8;Hsd3b3;Adcy3;Adcy7;Tct7;Fz
d4;E2f1;Hsd3b1;Adcy9;Adcy5;Cdkn2c
;Wntl0a;Kcenk3;Cacnalh; Wnt4; Wnt6;F
zd2;Agtrla;Cacnalg;Kcenk2;Plcb2; Tcf7
11;Axin2;Adcy6; Wnt9a;Hsd3b5;Apc2;
Wnt9b;Cacnali;Cacnalf;Hsd3b2;Wnt2
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Ugtlal;Mgst2;Ugtlal0;Ugt2b1;Ugt2a3
;Ugt2b36;Ephx1;Akr7a5;Ugt2b5;Adhl;
Ugt2b34;Cyp2el;Cbrl;Adh7;Gstm4;Su
1t2a8;Cbr3;Aldh3b2;Gstt2;Cyplal;Hpg
ds;Sult2a7;Gsto2;Adh4;Aldh3b3;Ugt2b
35;Dhdh;Cyp2s1;Cbr2;Ugtla2;Ugtla6a

Prkaca;Plcb3;Mapk12;Faah;Itpr3;Mapk
3;Gng2;Cacnald;Daglb;Gngl1;Adcy3;
Adcy7;Kcenj9;Dagla;Gnaol;Adcy9;Adc
y5;Gnb3;Mgll;Prkcb;Slc17a8;Gng7;Ma
pk10;Gng8;Plcb2;Adcy6;Ndufadl2;Cnr
1;Cacnalf;Kcnj5;Gabrq;Grial

Cacnala;Prkaca;Plcb3;Itpr3;Scn3a;Scn

nla;P2rx2;Taslrl;Gnb3;Asic2;Tas2rl3

8;Tas1r2;Plcb2;Scn9a;Adcy6;Pdelc;P2
ryl;Htr3a;P2ry4;KcenkS

Atpla3;Atp1b2;Slcolb2;Sult2a8;Aqpl;
Abcg5;Aqp4;Abcb4;Prkaca;Slc10al;Sl1
cola4;Adcy3;Adcy7;Sct;Sult2a7;Atplb
4;Atplad;Abcg8;Fxyd2;Nr1h4;Adcy9;
Adcy5;Gm6614;S1c22a8;Kenn2;Ugt2b
35;Aqp8;Aqp9;Acnatl;Abcc2;Adcy6;U
gtla2;Nr0b2;Ugtla6a;Cyp7al
Prkaca;Ptch1;Smo;Gli2;Iqce;Lrp2;Arrb
1;Arrb2;Dhh;Ptch2;Kif7;Shh;Evc;Gasl
;Thh

Ugtlal;Aldhla7;Cyp4al2b;UgtlalO;U
gt2b1;Dhrs4;Retsat;Ugt2a3;Ugt2b36;C
yp2c68;Cyp4al2a;Cyp2c50;Cyp2c38;R
dh16f2;Cyp2c54;Cyp2c55;Cyp2c37;Ug
t2b5;Adh1;Cyp2c23;Ugt2b34;Rdh7;Cy
p2¢39;Adh7;Cyp2c40;Rdh11;Cyp2b9;
Cyp4al4;Cyp4al0;Rdh9;Cyp2a5;Rdhl
6;Hsd17b6;Cyp3a25;A0x3;Cyplal;Ao
x1;Dhrs3;Cyp3al6;Cyp4a3l;Cyp26al;
Cyp4a32;Cyp26c1;Adh4;Ugt2b35;Awa
t2;Cyp2c65;Lrat;Rdh1;Cyp2s1;Cyp2a4
;Ugtla2;Ugtla6a;Cyp26bl
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Creb313;Atpla3;Nrd4a2;Atplb2;Lipe;G
nal 1;Camk4;Orail;Prkaca;Plcb3;Itpr3;
Camk1;Mc2r;Camk1g;Cacnald;Daglb;
Calm5;Hsd3b3;Adcy3;Adcy7;Atplb4;
Dagla;Atpla4;Hsd3b1;Adcy9;Pde2a;A
dcy5;Kenk3;Cacnalh;Prkeb; Atp2b2;A
gtrla;Nprl;Prkd3;Cacnalg;Plcb2;Adcy
6;Hsd3b5;Cacnali;Cacnalf;Kcnj5;Hsd
3b2;Calml4

Klk1b27;Atpla3;Dnm3;Atp1b2;Prkaca
;Plcb3;Ap2a2;Dnml;Atp1b4;Atplad;F
xyd2;Adcy9;Slc8a3;Bdkrb2;Slc8al;Prk
cb;Atp2b2;Calb1;Plcb2;Adcy6;K1;Pthl

T

Gnal 1;Hen2;Pleb3;1tpr3;Pik3r2;Mapk3

;Cacnald;Kcnj9;Kiss1;Kisslr;Arrb1;Ar

rb2;Kcnn2;Kcennl;Cacnalh;Prkcb;Hen

3;Cacnalg;Plcb2;Cacnali;Cacnalf;Gpe
r1;Kenj5

Prkaca;Plcb3;Itpr3;Mapk3;Adcy10;Gn
g2;Cacnald;Calm5;Gngl1;Adcy3;Adc
y7;Kenj9;Gucyla2;Gnaol;Adcy9;Adcy
5;Adcyaplrl;Gnb3;Gucylbl;Cacnalh;
Prkcb;Gng7;Per2;Cacnal g;Gng8;Plcb2
;Adcy6;Gucylal;Cacnali;Per3;Grin2b;
Kcnj5;Grial ;Calml4;Mtnrla

Adh5;Gcedh;Hadha;Echs1;Acat2;Acsls;
Acads;Acadm;Acatl;Acaa2;Cyp4al2b;
Cpt2;Ecil;Cyp4al2a;Hadhb;Adh1;Ald
h1bl;Ehhadh;Acaalb;Hadh;Acox3;Ad
h7;Cyp4al4;Cptlc;Eci3;Acsl6;Cyp4al
0;Aldh3a2;Acsl3;Cyp4a31;Acsbgl;Cyp
4a32;Adh4;Acsl1;Cyp2ul




Supplementary Table 4. The GO Enrichment of differentially expressed mRNAs in the ileum of
CON and LPS group

o ) ) . Adjusted P-
GO level 1 GO Description  DiffRatio  BgRatio  P-value
value
Biological bile acid 52575 14/28943
GO0:0032782 ) 0.005604 0.01977643
process secretion 0.19% 0.05%
) ) bile acid
Biological ) 9/2575 43/28943
GO:0008206  metabolic 0.012056 0.03637893
process 0.35% 0.15%
process
. . bile acid and
Biological . 7/2575 31/28943
GO:0015721 bile salt 0.017118 0.04808715
process 0.27% 0.11%
transport

Supplementary Table 5. The relative abundance of microbiota at genus levels between CON and
LPS.

CO
CON( LPS( LPS multiGr multiGroup(p LPS::C
Genus N(se
mean) mean) ) (se)  oup(p) -corrected) ON(p)
. 0.00 0.00
Muribaculum 0.003  0.013 : 5 0.001 0.291 0.001
0.00 0.00
Parasutterella 0.001  0.008 0 5 0.001 0.291 0.001
o 0.00 0.00
Harryflintia 0.000 0.001 0 0 0.003 0.373 0.003
. . 0.00 0.00
Ligilactobacillus 0.019  0.003 4 { 0.006 0.447 0.006
. 0.00 0.00
Oscillibacter 0.005 0.016 : 3 0.009 0.447 0.009
0.00 0.00
A2 0.001  0.007 0 5 0.010 0.447 0.010
0.00 0.00
Gemella 0.000  0.000 0 0 0.015 0.447 0.015
0.00 0.00
Streptococcus 0.000  0.000 0 0 0.020 0.447 0.020
Defluviitaleaceac UCG 0.00 0.00
- 0.000  0.000 0.022 0.447 0.022
011 0 0
Candidatus_Stoquefich 0.00 0.00
0.000  0.000 0.023 0.447 0.023
us 0 0
0.00 0.00
Pantoea 0.000  0.000 0 0 0.023 0.447 0.023
. . 0.00 0.00
Bilophila 0.001  0.007 0 5 0.023 0.447 0.023

Faecalibaculum 0.002 0.019 0.00 0.00 0.024 0.447 0.024
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Supplementary Table 6. The relative abundance of microbiota at species levels between the CON
and LPS groups

LPS( CO LP

. CON( multiGr ~ multiGroup  LPS::C
Species mean N(se S(s
mean) ) ) ) oup (p) (p-corrected) ON(p)
e
. . . 0.00 0.0
Muribaculum_intestinale  0.003  0.013 ! 0 0.001 0.456 0.001
Parasutterella_excrementi 0.00 0.0
. 0.001  0.008 0.001 0.456 0.001
hominis 0 02
o 0.00 0.0
Streptococcus_danieliae ~ 0.000  0.000 0 00 0.004 0.476 0.004
Ligilactobacillus_animali 0.00 0.0
0.018 0.003 0.007 0.476 0.007
s 4 01
. . 0.00 0.0
unclassified Harryflintia ~ 0.000 0.001 0 00 0.008 0.476 0.008
Hungateiclostridiaceae b 0.00 0.0
. 0.000 0.002 0.008 0.476 0.008
acterium_KB18 0 00
. 0.00 0.0
Gemella_sanguinis 0.000 0.000 0 00 0.011 0.476 0.011
Clostridiales_bacterium 0.00 0.0
- — 0.004 0.013 0.011 0.476 0.011
CIEAF 021 1 02
Ruminococcus_champane 0.00 0.0
: 0.000 0.002 0.015 0.476 0.015
llensis 0 00
unclassified Defluviitalea 0.00 0.0
- 0.000 0.001 0.022 0.476 0.022
ceae_ UCG 011 0 00
unclassified Candidatus 0.00 0.0
- — 0.000 0.000 0.023 0.476 0.023
Stoquefichus 0 00
. 0.00 0.0
Pantoea ananatis 0.000 0.000 0 00 0.023 0.476 0.023
. . . 0.00 0.0
Bilophila wadsworthia 0.001  0.007 0 0 0.023 0.476 0.023
Faecalibaculum_rodentiu 0.00 0.0
- 0.002 0.019 0.024 0.476 0.024
m 1 06
. 0.00 0.0
Cetobacterium_somerae ~ 0.000  0.000 0 00 0.035 0.476 0.035
unclassified Muribaculac 0.04 0.0
- 0.201 0.313 0.040 0.476 0.040
eae 4 16
unclassified Prevotellace 0.00 0.0
- 0.002  0.007 0.044 0.476 0.044
ae_ UCG_001 1 02
. L 0.00 0.0
Weissella_cibaria 0.000 0.000 0 00 0.050 0.476 0.050
unclassified Cetobacteriu 0.00 0.0
- 0.000 0.000 0 00 0.050 0.476 0.050
m

unclassified Akkermansi  0.000 0.000 0.00 0.0  0.052 0.476 0.052



a
unclassified Lachnospira
ceae_bacterium_ic1311
Clostridiales bacterium_
40 4c

Oscillibacter sp. 1 3

Anaerobiospirillum_succi
niciproducens
unclassified Lachnospira
ceae NK4B4 group
Thermophilibacter prove
ncensis
uncultured Prevotellacea
e _bacterium
unclassified Clostridia v
adinBB60_group
unclassified Lachnospira
ceae UCG 001

Megasphaera_stantonii

uncultured Desulfovibrio
naceae bacterium
unclassified Hydrogenoa
naerobacterium
Neisseria_sp. HMSC061
B04
Megamonas_hypermegal
e
unclassified Fusicateniba
cter
Clostridium_sp. Clone 3
3
Lachnospiraceae bacteriu
m DW17
unclassified_Candidatus

Soleaferrea

0.000

0.000

0.001

0.000

0.000

0.000

0.000

0.001

0.002

0.000

0.000

0.000

0.000

0.000

0.000

0.000

0.009

0.000

0.000

0.000

0.003

0.000

0.000

0.000

0.000

0.000

0.009

0.000

0.000

0.000

0.000

0.000

0.000

0.000

0.003

0.000

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.0
00
0.0
00
0.0
01
0.0
00
0.0
00
0.0
00
0.0
00
0.0
00
0.0
03
0.0
00
0.0
00
0.0
00
0.0
00
0.0
00
0.0
00
0.0
00
0.0
01
0.0

0.055

0.056

0.059

0.060

0.064

0.066

0.067

0.069

0.072

0.083

0.085

0.085

0.086

0.091

0.094

0.095

0.097

0.098

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.476

0.055

0.056

0.059

0.060

0.064

0.066

0.067

0.069

0.072

0.083

0.085

0.085

0.086

0.091

0.094

0.095

0.097
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